	Студијски програм:
	Биологија, Молекуларна биологија и физиологија

	Врста и ниво студија:
	Мастер академске студије

	Назив предмета:
	Биоинформатика
	Шифра: БИ-БФ-О2

	Наставник: 
	Марко Ј. Ђорђевић

	Статус предмета: 
	Изборни

	Број ЕСПБ: 
	6

	Услов: 
	

	ЦИЉ ПРЕДМЕТА
Коришћење база података и рачунарских програма у биолошким проблемима

	ИСХОД ПРЕДМЕТА 
Оспосабљавање за основну анализу података из биофизике, биохемије и молекуларне биологије на рачунару

	САДРЖАЈ ПРЕДМЕТА
Биолошки увод: ДНК, РНК, протеини; Претрага литературе: PubMed, KoBSON; ДНК базе података: Структура генома еукариота и прокариота, GenBank, Entrez Gene, ENSEMBL; Протеинске базе података: Swiss‐Prot, специјализоване базе; Анализа појединачних ДНК секвенци: Рестрикциона мапа, Дизајнирање PCR прајмера, GC састав, предикције гена; Анализа протеинских секвенци: биохемијске особине, трансмембрански домени, посттранслационе модификације, протеински домени; BLAST: примене, E вредност; Упоредна анализа више DNK секвенци: методи, локална анализа, LOGO 3D структура протеина: предикције секундарне структуре, PDB база, 3D предикције; Анализа RNK: Предикција секундарне структуре, потрага РНК гена;

	ЛИТЕРАТУРА
Understanding Bioinformatics, Marketa Zvelebil and Jeremy Baum, 2007, ISBN: 978-0815340249 Материјал (предaвања, вежбе) на вебсајту предмета: http://www.bio.bg.ac.rs/Marko_Djordjevic_web_site/Teaching.htm

	Број часова активне наставе

	Предавања: 2
	Вежбе: 2
	Други облици наставе: 0
	Студијски истраживачки рад: 0
	Остали часови: 

	Методе извођења наставе
Предавања и вежбе у рачунској лабораторији. Предавања и вежбе се интегрисани, тако да студенти раде рачунске примере одмах пошто је покривен одговарајући концепт на предавању.

	Оцена знања (максимални број поена 100)

	Предиспитне обавезе
	поена
	Завршни испит 
	поена

	Рачунске вежбе на часу
	40
	
	30

	Колоквијуми
	30
	
	


