	Назив предмета: Статистичке методе у систематици и филогенији (ДН-МСФ-И4)

	Наставник или наставници : Симоновић Д.Предраг

	Статус предмета: изборни модула

	Број ЕСПБ: 5

	Услов: нема

	Циљ предмета

Упознавање студената са применом статистичких метода у зоолошкој систематици и филогенији, ради разумевања односа између животињских таксона кроз време током њихове еволуционе историје. 

	Исход предмета 

Савладавање најчешћих метода и поступака који се данас примењују у биолошкој систематици и филогенији. На тај начин ће студенти бити у могућности да сами примене одговарајуће методе у решавању конкретних задатака који се односе на систематику и филогенију, било кроз студирање еволуције особина или биогеографије организама. 

	Садржај предмета: 
1. Нумеричка фенетика (Експлораторне методе (A priori анализе): - Мултиваријатна анализа; Дискретна и квалитативна својства: - Кореспондентна анализа; Континуиране карактеристике: - Факторска анализа, MANOVA, Дискриминантна анализа, Метод дистанци (коефицијенти различитости и сличности), Кластер анализа; Екпланативне методе (A posteriori анализе): Дискретна и квалитативна својства: Таблице контигенције, χ2 тест, g тест; Континуиране карактеристике: ANOVA и post hoc тестови (MSD, LSD, HSD), q тест, t тест; Преглед непараметарских статистичких метода). 
2. Филогенетска анализа (Кодирање континуираних карактера: кодирање помоћу дисконтинуитета, кодирање преко опсега варирања, кодирање преко дивергенције стања; Методе дистанци, Метод парсимоније; Метод највеће вероватноће; Консензус стабло; Методе рандомизације; 
3. Компјутерски софтвер (statistica, NTSYS-pc, PAUP*, Clustal, treeview).
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	Број часова активне наставе
	предавања: 3
	Студијски истраживачки рад: 2

	Методе извођења наставе:
Предавања, дискусије, семинари.

	Оцена знања (максимални број поена 100):
Завршна оцена се формира на основу активног учешћа настави (10), у припреми и извођењу семинара (40) и завршног усменог испита (50).


