	Назив предмета: Молекуларна систематика инсеката (ДН-ЕНТ-И4)

	Наставници: Јовић Б. Јелена, Митровић С. Милана, Петровић М. Анђељко

	Статус предмета: изборни модула

	Број ЕСПБ: 5

	Услов: нема

	Циљ предмета
Практично савладавање метода молекуларне анализе ДНК инсеката: екстракције ДНК, PCR амплификације, секвенцирања, компјутерске анализе секвенци ДНК у циљу интерпретације филогенетских односа, сродности и систематике инсеката. Теоријско овладавање принципима молекуларне систематике инсеката и „barcoding“ анализе и класификације инсеката. Интерпретација и разумевање интра- и интер-специјске варијабилности, хаплотипских мрежа и филогенетских стабала у молекуларној систематици инсеката.  

	Исход предмета 

Разумевање принципа молекуларне систематике инсеката у оквирима класичне таксономије. Способност интерпретације података о генетичкој диференцијацији инсеката на популационом и специјском нивоу у оквирима постојеће таксопномије, систематике и номенклатуре инсеката. Коришћење и презентација научних информација и сазнања из филогеније, еволуције и систематике инсеката.

	Садржај предмета
Екстракција ДНК из инсеката. PCR амплификација маркер гена митохондријалне и нуклеарне ДНК инсеката. Припрема и секвенцирање амплификованих маркер гена. Обрада ДНК секвенци помоћу одговарајућих компјутерских програма (FinchTV). Анализа и поређење ДНК секвенци (BLAST, ClustalW). Методе утврђивања филогенетске сродности међу анализираним врстама инсеката и израда филогенетских стабала у програму MEGA5. Анализа интраспецијске варијабилности израдом хаплотипских мрежа у програму TCS. Интерпретација интра- и интер- специјске генетичке варијабилности врста и утицаја на систематику инсеката, таксономску позицију врсте и номенклатуру. ДНК barcoding инсеката. Однос класичне таксономије и молекуларне систематике инсеката.
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	Број часова активне наставе:
	предавања: 3
	Студијски истраживачки рад: 2

	Методе извођења наставе:
Предавања, практичан лабораторијски рад, практично извођење анализе података, самостална анализа и интерпретација података у виду семинарског рада.  

	Оцена знања (максимални број поена 100):
На основу активног учешћа у лабораторијском раду (50), самосталној анализи добијених података (20), интерпретацији и презентацији података у завршном семинарском раду (30). Предиспитне обавезе (70) и завршни испит (30).


